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HEEFZEBEIGE R X
FI0HY - LEMES

1 i
| 2

SN/T 4877 WA o BUE T FERE e T8 KN T | T % 0 20 5 Al I8 0 7 O Y 5 200 5 1 ) 6 0 5
FROIGE A3 TAT PTG 2 A 98 i 0 i G T Y LG 5 T 3 S T R B B T K
BT FREREWE A DNA RIS A .

AR o1 3 P T SR R TR K T | T R T A O i L R A T L T AR 0 L 9 L
SRS NN R INER R 2 T R G R E R UE A IR LR e
VB 95 T DN A JR I 0% 0 75 e 51 g 738 L 20 v B & 1 00 %

2 MEHsSIAXH

FASCAER AR SCEa R R e AT A . N H A 5] SO A B 3809 kA E T 4
PFo WAEATE B0 51 F SCPF 0B AR (AL 46 BT A7 A9 46 2 0 38 A Sk

SN/T 1131 KOEEHWHEEZEEE Hik

SN/T 1135.6 % B 2R 6 i o8 46 9 % 0 1%

SN/T 2080  ®RH JESEHG 16 K 1E % 5 b i

SN/T 2474 KG9 89 18 920 28 % PCR KW Jy %

SN/T 2617 24 EHHERZEETE

SN/T 2756 T HEGRELETE I

SN/T 2759 57K 5 8 w5 1 40 9 % 58 7 i

SN/T 3403 ROHEBREEE TS

3 AKIEBMEN

IR E SOE T A 30 .
3.1
DNA £#5 DNA barcode
EPENGER AR Z A PR A RSN 5P B E R DNA HEE.
3.2
SPEMAmMEE CHELBIRE]ERE mitochondrial cytochrome ¢ oxidase subunit [ .CO [
SRR R A P 7E L 13 AR A S 23 [ vp L COT 3 AR 2077 78 486 AR 2, Y 91 BE 500 bp~
700 bp. FL{E R HE DNA FIEM .t 2 e R 48 1 A9 DNA &6 H B .
3.3
HERE R EMEF 5 internal transcribed spacer;ITS
fE B ED b BB IR DNA & i B0 7K A6 R K2 5 2 4840 6% (] B O 2l JE 3R 45 57 3] 37
WKW PR R A R X (18 S REH NS FE x PR IX 1(1TS1) 5.8 S B, N # 5 #E B IX 2(1TS2)

28 S EHFIEH B PRIF3] . e & Bl BR X RAF7E T 18 SrDNA 5.8 S rDNA f128 S rDNA Z ] i1y X
|
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WL, ITS1 A ITS2 5 4k 4% X, 52 S0 5 P18 D3R 09 5% 0k 22708 5 G 7% DX 3si A Lo FL A ad fh ek BE TR A9 45 53
7 i P9 004 A [ 16 b 22 1) 8 B8 L S o I A 20 0 o i) 77 6 B K 9 28 4k . B RO Y 1y 9] 2 254k L fiE 8 4 L
VE IS A 2R 402 4 i B i 19 m] 8t (PR AR

4 KEMEEEXREER

4% « Phytophthora cambivora (Petri) Buisman
T304« SERE TR TR KA T

%4 . Phytophthora erythroseptica Pethybridge
oh S0 o R 9 A T e
=2 : Phytophthora fraga
S E R T AR T
=4 Phytophthora fragariae
S - B A R v T
2 : Phytophthora hibernalis Ca
o2 NG R AT
w2 : Phytophthora latera
oS4 - 9 R
£ Phytophthora medic
SO - T A R AR A T
2 : Phyvtophthora phaseoli Th;
W30 R LN
4% : Phytophthora ramo
3 BRI SE I TR
2 Phyvtophthora soj
I EFPNTRIE T
¥4 : Phyvtophthora syri
HCA T HREEIWA

1 25 o 7 - 3 B A (Chromis
£ K6 8 B Y 3 [ 3 L

et ].M.Duncan

eld

ythiales) , Ji§ & Fl (Pythiaceae) ,

5 HiERE

i COT EHEMITS FEAER 11 FIEE M DNA & IE 65 5L B il o 0 6 i XF 2 @) DNA 17
PCR ¥4 K =4y i 17 55 . F1 ] DNA IS8 E LAY RIS EE (BOLD) . hPEEGEHA EED
DNA I8 6% %040 1 ok NCBI 8048 FE e ) . #4586 7 900 A 8L i 725 990 b

6 FEMNHFEFSHAA

6.1 X#|ig&

B THES SIEREHN .4 CEE KA. PCR &80 % %001 4% B8 8 (40 B (0, B B 4 e ik
{8, 5 e LR R 55 .

h]

F
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6.2 it 7

LBE.CTAB $#2GH . — 8B 5 .PCR TagDNA ¥ 458 .PCR Taq % spi .dNTP.DNA #iid¥ . &
K .

7 KMS5EE

7.1 DNARES4{

X LT 7 R 8% 7R Bl i s 3R CTAB B0 3R 4 DNA 9 48 U7 3208 WA 5% B, iE DNA ¥
BE RAEBE Jo AR AF T — 20 "C UK

7.2 DNA ¥ EHE PCR ¥ 18
FIHGE S it CO T ZEH M ITS R By 5 Fag C) L0,
7.3 FE3 49

W FF 4t 5 H B BioEdit %4913
PR T S . A BOL
ERMIEFELATCOI REHMITS A

S 5 Eb ) 0 1R OE B ) ) A R R R AR, &

DNA &1 0% &4 PE of NCBI 7

8 HBRHE

i I NCBI B4 FE b 6 2 1k
Ial LLviei 2 F € iz P fp. 11 B

ITS f1 CO | F3 K E LK F 50
fidFEY DNA RIS 84 E
BT ITSMCO ] 2R

£ HE R B I %
SN/T 3403.SN/T 1135.6 SN/

2617 .SN/T 2756 .SN/T 1131,
T TRy R E .

9 HmRfF

9.1 HmiRfF

MR T V8 B FR3E b A 15 CKBE PR Wl B A ML A VS IEE 7 X,
1E 25 CTFAERK—RIZAA R0 285 IR0 A0 H 2L A B AF 7 —80°C fRAF .

9.2 HZREREHAHRTF

56 8 09 S B IC SR BL A < FE A AR R L FP 2 (R[], SC AR A B JE] RIS R T R R AR AR
A RS, PCR BER Ik T A ik 45 R W 5 9 w5 B0 A7 1 301
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M x A
(B3RP BR %)
wEtte BT EEHE

Al ZERBEFRE

HHAE IR (Citrus spp.) Hi %, W & B ( Citrus sinensis (1..) Osbeck ), bt 8 (Citrus sinensis (1.,)
Osbeck) 4§ F ( Citrus reticulata) . ¥7 ¥ ( Citrus limon (L..) Burm. {.) 5§, i 0] 2 3¢ & M ( Ca psicum
annuum 1..) & i (Lycopersicon esculentum 1..) i T (Solanum melongena 1..) .3 F (Malus pumila

Mill.) .F(® (Rosa ) . ¥t 8% ( Rhododendron ) . Z WK ( Sesamum indicum 1..) , ZL {€ (Carthamus tinctorius
L)  MFEF(Agathis australis Salisb,) . AEH ¥ (Chamaecyparis lawsoniana ) %,

A2 XKEEEHFR

KB (Glycine max (.. )Merr),

A3 FEEKEERFRR

PE R (Acer platanoides) bW H & (Andromeda fioribunda) KM % (Castanea sativa) | A BE o5
(Casuarina equisetifolia ) , %j {& ( Chrysanthemum cinerariifolium) Bk 47 i J& (Erica spp.). Il & #E
(Fagus svlvatica) ¥4 3 T (Rubus idaeus) . JAM 3§ (Senecio cruentus) %%,

A4 DHRBERBABHEEA

L8 (Solanum tuberosum)

AS THESBRE

FHEE IR k8 (Citrus Limon (L. ) Burm, f. ) | i§ 8 (Citrus sinensis (L. ) Osbeck) 5 , & 0] 4 & 5§
(Malus pumila) , % J8 (Pyrus), ZF J8 ( Prunus 1.), ¥t §% ( Rhododendron simsii Planch,), 2 T
(Syringa oblata Lindl,) |, §H 8k (Cerasus avium (1.. YMoench.) | k{1 (Amygdalus Com munis Vas) ,
M i T (Rubus idaeus) . VIFERL(Pyrus communis 1. ) LA R —3C KR FL(Oleaceae ) LY %5, N T 4R
i fiE f e 95 [ 1/ (Crataegus L. ) %38 o5 8 (Alnus japonica ) JEX M e vi (Ligustrum lucidum ) M%
A (Quercus alba 1. )%,

A6 HEEBEBOOFER

G NRE (Fragaria X ananassa Duch.) . % H % (Rubus loganobaccus.Bailey) ., N T Hefha] UL {2
e i PRl B S T L potentilleae 7 JLA™ I K4 W #% 85 ( Rubus corchorifolius) < -3
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A7 PIHEBRERFE
B B9 B &8 (Rubus corchorifolius) (4478 )3 5 % H 8 (Rubus loganobaccus Bailey) % .
A8 ENEBREREA

P AERR R Bk (Actinidia chinensis) 8§ R 55 ¥ Bk (Actinidia deliciosa) & # 1€ (Catharanthus ro-
seus ) \ZL k2 (Chamaecyparis formosensis) . 3% [H ki #1(Chamaecyparis lawsoniana ) . H 2% i #1(Chamae-
cyparis obtusa) % % WK CJ uni perus horizontalis) .11 A ¥ (Kalmia latifolia ) £L M £1 i ( Photinia X
fraseri) K5 (Rhododendron sp.) M 4L 5 ¥2(Taxus brevifolia) .M ( Platycladus orientalis) % .

A9 BHEREBRBEREA

B FIB5 M Bk (Actinidia deliciosa) . W 53 (Cicer arietinum) ,Bf 81 % M (Daucus carota) . 8 18
(Medicago) . % H 16 (Medicago sativa) £ 5. % (Onobrychis viciifolia ) % .

A0 XEEEBHFE

M| & G ( Phaseolus lunatus ), B 3% ( Brassica juncea )., ¥ B¢ ( Hevea brasiliensis ). % i
(Lycopersicon esculentum) . % b ,(Raphanus sativus) . IPE JL(Sandoricum indicum) i F (Solanum
melongena ) UL 57 (Viguna unguiculata subsp.sesquipedalis) % ,

ANl HEWRIERE

FC-F B M BR (Quercus agrifolia) , 8 88 (Quercus chrysolepis) % 1E£1 ¥k (Lithocar pus densi-
fiorus) , fFEESHERL B M L BE B (Arbutus menziesii ) b I BE 8 (Arcrosta phylos manzanita) \ 5§
A (Pieris fioribunda and Pieris) . BEH F} 9 BB (Acer macrophyllum) . 24 FH MM Z % (Lonicera
hispidula) %, £ # B 8 MW £ M B (Aesculus californica), B ® 09 1 A B (Umbellularia
californica) A B IETE AL ( Pseudotsuga menziesii var,menziesii) , ¥2 B 89 b K £1 ¥ ( Sequoia sem per-
virens ), I 25 ®BH A9 1L 25 )8 (Camellia spp.) % .

T
"'I'I
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Mt F B
(MR
B FE 4 DNA § &

B.1 DNA #l&

JeHE AR MLF 121 °C .30 min @R KEEK 180 'CF MK 1 h,

M SR B 100 mg A4 . e acd
HE K

5 0 A5 A K i 895 01 G e i

=35 4 mL, HBE#E LR 1 min, Kif
BRrAM. BRESRE—20 Tl 15 my

4 °C,12 000 g B 15 min, /il Z5
WA 50 pl.~100 pl. K6 %1

BE M A 4 mL fifay CTAB il

5 min, f % 3 min~5 min #&i%

000g B> 15 min, B F i i 0 45 1k

fo I 7006 TS R L DR R 3 WKL Tl AL T

B.2 DNA RE X 4 F il E
FH B 6 8 1 A BT IS0 52 DNA Y 21 B8 5 3 BE L 7 3 1 il 280 nm &b Y W L TH B RR Y

AERERNIRE TS AW
DNA 4l i = 0D, /ODsg
DNA ¥ B =50 X OD.g (ng/t
PCR 2% DNA & #f19 OD.g, /
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Mt & C
(MEHEMR)
ITS FE#f1 COIl XA @71

C.1 PCR

C.1.1 5|®FF5

ITS A B :ITS1:CTTGGTCAT
ITS4: TCCTCCGCTT

CO | #MH.OomCoxl-Levup.: TC
OomCoxl-Levlo: CYTCHGGRTGWC(

Cl2 ¥EREFH

7308 K 9 41 R R 71 A
10 X PCR 2 '-FF?,E T p———
2.5 mmol/L. ANTPS sesesececness
I 5| ¥ (10 pmol/L)
jﬁ-[‘ﬁ];ﬂqjﬂ 10 Pmﬂl_. [L)  sesssecenmiianenanaencienns | pl,
5 U/pl. Tag K
thd XEAKZE
B g R 78 7K A 25 0 B P A
ITS ¥ i I¥ .95 Chid
90 s, JLYEIF 35 WL G 72 CHE
CO I ¥R #2495 CHil
{1 min, JEHHEF 35 KL E 72 C

WG ER 2 K.
n,55 CiB k 40 s.72 °C ZE {H

in.55 CiBk 1 min,72 C it

C2 MEFESFILE

P44 e 22 1 V0 BN B R b Tk B L H 09 B2 DN B W BE B 101 Wi ) A& 1 Wi a4, R B
MG A BT A DNA #E47 58 B I . 0F5195 PCR 378851 9 [R] . 28 170

-
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ft Rk D
(356 14 B %)
REtERESX K7

D.1 EREBEKFER

ITS 4 (OOMYA2023-10,COI-5P| HQ643179) .
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCACTTAGTTGGGGGCTAGTCCCG
;CGGCTGGCTGTCGATGTCAAAGTTGACGGCTGCTGCTGTGTGTCGGGCCCTATCATGGC
GAGCGTTTGGGTCCCTCTCGGGGGAACTGAGCCAGTAGCCCTTATYTTTTAAACCCATTC
TTGAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTT
CAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAA
TGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGT
TAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCG
TGTAGTCGGTGGATGGGGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGGTGGTCTTCGGGCTGCC
TGCGAGTCCCTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGT
TGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAA
TGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGAC
GTTCTTCCTGCTGTGGCGGTACGGATCGGTGAACCGTAGCTGTGCGAGGCTTGGCCTTTG
AACCGGCGGTGTTGGTCGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGGTCGATCCAT
T PeGGAACT I T T T TECGECGCGE T TeG A TG T TROCGGTCGCAT)

CO I FE#HI(OOMYA2023-10.1TS| HQ708248) .
TTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCACTTTTAATTAGAA
TGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTAATGGGAAATCATCAATTATATAATGT
AGTTGTAACTGCACATGCTTTTATAATGGTTTTCTTTTTAGTTATGCCTGCCTTAATT
GGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTGCCTTTAATGATTGGTGCTCCAGATATGGCTTTTC
CACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTTTCA
TCAGCTATTGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTTATCCACCATTATCAAG
TGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTAGTTTACATTTAACAG
GTATTTCTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGAGAGCT
CCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACAGCATT
TCTTTTATTATTAACTTTACCTGTATTAGCGGGAGCAATTACAATGTTATTGACTGATA
GAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCTTCTGGGGGGGGAGATCCTGTACTATATCA
ACATTTATT/

D.2 BHBLBARREE

ITS 3 (OOMYA2031-10.1TS| HQ643228) .
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCTTTTTAAATTGGGGGCTTCCGTC
TGGCCGGCCGGTTTTCGGCTGGCTGGGTGGCGGCTCTATCATGGCGACCGCTTGGGCCTCG
GCCTGGGCTAGTAGCGTATTTTTAAACCATTCCTAATTACTGAATATACTGTGGGGACGA

8
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AAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCG
ATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCG
AAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTC
CGTACACTAAACTTGGCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGCGCAGATGT
GAAGTGTCTTGCGGCTGGTCTTCGGTCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACTACACTGT
ACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGCTGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCATGT
CGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTT
GGCTTCGGCTGAACAGACGCTTATTGGGTGCTTTTCCTGCTGTGGCTGGATGGACTGGTG
AACCGTAGCTGTGCTAGGCTTGGCGTTTGAACCGGCGGTGTGGTGCGAAGTAGGGTGTCT
GTTCCGGCGTAAGCTGGGGTGGACGAGGGTCGATCCATTTGGGAAACGTTGTGTGCGCTT
CGGCGCGCATCTCAT/

CO [ FH(OOMYA2031-10.COI-5P| HQ708292.1 ) .
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCGGGTGTTGTTGG
TACAACATTATCTCTTTTAATCCGAATGGAATTAGCACAGCCAGGTAATCAAATTTTTA
TGGGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACCGCCCATGCTTTTATTATGGTTTTCT
TTTTAGTTATGCCTGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAG
GTGCTCCTGATATGGCGTTTCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCACCAG
CATTATTATTATTAGTTTCTTCAGCTATCGTTGAATCAGGAGCAGGTACAGGTTGGACTG
TTTATCCACCATTATCTAGTGTACAAGCACACTCAGGGCCATCAGTAGATTTAGCTATTT
TTAGTTTACATTTAACAGGTATTTCTTCGTTATTAGGTGCAATTAACTTTATTTCAACTA
TTTATAACATGAGAGCTCCTGGTTTAAGTTTTCATCGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTG
TATTAATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACGTTACCCGTATTAGCCGGAGCAATTACCA
TGTTGTTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCATCTGGTGGTGGTGATC
CTGTATTATATCAACATTTATT/

D3 EHFEFOAOFEA

ITS JFF 5 (OOMYA044-07.1TS| HQ643230) ,
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCACTTAGTTGGGGGCCTGTCCT
GGCGGCTGGCTGTCGATGTCAAAGTTGACGGCTGCTGCTGTGTGTCGGGCCCTATCATGG
CGAGCGTTTGGGTCCCTCTCGGGGGAACTGAGCCAGTAGCCCTTTTCTTTTAAACCCATT
CTTGAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTT
TCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTA
ATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGT
TAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCGT
GTAGTCGGTGGATGGGGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGGTGGCCTTCGGGCTGCCT
GCGAGTCCCTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGTT
GGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATG
GAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGACGTT
CTTCCTGCTGTGGCGGTACGGATCGGTGAACCGTAGCTGTGCGAGGCTTGGCCTTTGAAC
CGGCGGTGTTGGTCGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGGTCGATCCATTTG
GGAACTTGTGTCTCTGCGGCGCGCTTCGGTGTGCTGCGGGTGGCATCTCAA/

COI F¥(OOMYA044-07.COI-5P| HQ708294) ,
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AATCATAAAGATATCGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCGGGTATTGTTGGT
ACAACTTTATCACTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCGGGTAATCAGATTTTAATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTAGTTGTAACTGCACATGCCTTTATAATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCCTTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCTTTTCCACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTT
TATTATTATTAGTTTCATCAGCTATTGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTA
GTTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTT
ATAATATGAGAGCTCCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTATTTGGTCTGTAT
TAATTACAGCATTTCTTTTAT g ok dod AT & : - TGGAGCAATTACAATGT
TATTAACTGATAGAAATTTA. CTGGTGGGGGAGATCCAG
TACTATATCAACATITATIL

D4 WERBRERE

ITS 3 (OOMYA2018-10,1TS|H
CCACACCTAAAAACTTTCCAC(
CGGCTGGCTGTCGATGTCAAA
GCGTTTGGGTCCCTCTOCGOLGGL
AATACTGAATATACTGTGGGOR A .
AGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGA
ATTGCAGGATTCAGTGAGTCAT( '
TGGGAGTATGCCTGTATCAGT
GGTGGATGGGGACGCCAGAC
CCTTGAAATGTACTGAACTG
AGGCTGCCTGTGTGGCCAGT
TTCGATTCGCGGTATGGTTG
GTGGCGGTACGGATCGGTGA
GGTCGCGAAGTAGGGTGGOGC
CTCTGCGGCGCGCTTCGGTGTG

CO I IFHMOOMYA2018-10.COI-5
GAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCACTTT
TAATTAGAATGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTAATGGGAAATCATCAATTA
TATAATGTAATTGTAACTGCACATGCCTTTATAATGGTTTTCTTTTTAGTTATGCCTGCC
TTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATTGGTGCTCCAGATATGGCT
TTTCCACGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTT
TCATCAGCTATCGTTGAATCTGGTGCGGGTACAGGTTGGACAGTTTATCCACCATTATCA
AGTGTACAAGCACATTCAGGACCTTCAGTAGATTTGGCAATTTTTAGTTTACATTTAACA
GGTATTTNTTCATTATTAGGTGCTATAAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGAGAGCT
CCCGGTTTAAGTTTTCATCGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACAGCATTT
CTTTTATTATTAACTTTACCCGTATTGGCAGGAGCAATTACAATGTTATTAACTGATAGA
AATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCTTCCGGGGGGGGGGATCCTGTACTATATCAACAT
TTATIT/

| (J

GTTGOGLGOLGLGCCTGTCCTOGG
CGGGCCCTATCATGGCGA
- TTTTAAACCCATTCTTG
[TAGATAGCAACTTTCAGC
W GAACTGCGATACGTAATGCGA
"TGCACTTCCGGGTTAGTCC
ACTTOCTTCOGTGTAGTL
TCGGGCTGCCTGUCGAGTC
TGACGTTGTTGGTTGTGG
CGTTTAATGGAGGAGTG
TTGGACGTTCTTCCTGCT
CTTTGAACCGGCGGTGTT
TCCATTTGGGAACTTGTGT
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D5 HEZERESE

ITS FEH (OOMYA176-07.1TS| HQ643241)
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACCCTTTTAGTTGGGGGCTTCTGTTC
GGCTGGCTTTTGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCCTGGGCCTTCGGGTCTG
AGCTAGTAGTCTTCTTTTAAACCCTTTCTTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGT
CTCTGUTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATT
TTGAACGCATATTGCACTTCCG i e oA Ale el  GTATCAGTGTCCGTACA
TCAAACTTGCCTCCCTTCCTTCC GTGCAGACGTGAAGTGT
CTTGOBATTGRTICTTCOGGE0G CAGAACGGTACTICTICT
TTGCTCGAAAAGCATAATGGA/ na TGGCAAGTCGGCGACTG
GTTTGTCTGCTACGGCGTTTAATGGAGGAAZR GG TATGOTTAGCTTORGCT
GAACAATGCGCTTATTGGATGTITTTCH T AATGACTGETEAADEGTAGE
TATGCAGGGAT TGGCUTTTOAACTG GTGAAGT AGAETEEUGETTTGRLRT
AT CCECI G T CARBE TG GO T TCRHCT O T
GGE

CO I F¥(OOMYA176-07.CO
TG T TG TACKACTT TATCTE
TTTTTATGGGTAATCATCAATTATATAATGTTG
TTTTTTTTTNAGTTATGCCTGCT 4
TGATAGGGGCTCCANATATGGG
CTCCCGCTTTATTATTATTAG]
GACAGTTTATCCACCTTTATI
ATTTTTAGTTTACATTTAAC
ACTATTTATAATATGAGAGC
TCTGTATTAATTACAGCTTT
ACTATGTTATTAACAGATAGA
GATCCCGTATTATATCAACATT

ACAACCAGGTAATCAAA
CTGCCCATGCTTTTATTATGE
AACTGGTTCGINCCTTTAA
"TAGTTTTNGGTTATTAC
‘GGAGCAGGTACTGGTTG
CTTCAGTAGATTTAGCT
AATTAATTTTATTTCA
TACCTTITATITTGTTTGG
[ TTTAGCAGGTGCAATT
GACCCCTCTGGAGGTGGT

D6 ENRREEREFREA

ITS JFFHI(OOMYA2141-10.1TS| HQ643262) ,
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAAAACCCTTAGTTGGGGGCTTCTGTTC
GGCTGGCTTCGGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCATGGGCCTTCGGGTCTG
AGCTAGTAGCCCTCTTTTTAAACCCATTCCTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAG
TCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATT
TTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACA
TCAAACTTGCCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGTGCAGACGTGAAGTGT
CTTGCGATTGGTCTTCGGGCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACAGAACTGTACTTCTCT
TTGCTCGAAAAGCATGACGTTGTTGGTTGTGGAGGCTGTCCGTGTGGCCAGTCGGCGACCG
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GTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTAGCTTCGGCT
GAACAATGCGCTTATTGGATGTTTTTTCTGCTGTGGCGGTAATGACTGGTGAACCGTAGC
TATGCAGGGCTTGGCTTTTGAACCGACGGTGTTGTGCGAAGTAGAGTGGCGGTTTGGCGC
AAGCTGLGGCTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATTTGTGTTGGCAGCTTCGGCTGTTG
GCATCTCAA/

CO1 F#(OOMYA2141-10.COI-5P|GU993901) .
TATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGTACAACTTTATCTCTTTTAATTAGA
ATGGAATTAGCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATGGGTAATCATCAATTATATAATGTT
ATTGTTACTGCACATGCTTTTATCATGGTTTTTTTTTTAGTTATGCCCGCTTTAATTGGGG
GTTTTGGTAATTGGTTTGTACCTTTAATGATAGGTGCACCTGATATGGCTTTTCCACGTA
TGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTTTATTATTATTAGTTTCATCGGCTA
TTGTAGAATCTGGTGCAGGTACAGGTTGGACTGTTTATCCACCGTTATCTAGTGTACAAG
CCCATTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCTATTTTTAGTTTACATTTAACAGGTATTTCTT
CATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATTTATAATATGCGAGCACCCGGTTTAA
GITTTITCATAGATTACCTTTATTTGTTTGGTCTGTATTAATTACGGCTTTTCTTTTATTAT
TAACGTTACCTGTTTTAGCTGGAGCAATTACCATGTTGTTAACCGATAGAAATTTAAATA
CTTCTTTTTATGACCCATCTGGTGGAGGTGATCCTGTATTATATCAACATTTA/

D7 BEREBRBHFR

ITS FE5(OOMYAI1265-08.1TS| HQ643271) .
CCACACCTAAAAACTTCCACGTGAACCGTATCACCCTTTAAATTGGGGCTTCCGTCTGGCCG
GCCGGCTTTCGGCTGACTGGGTGGCGGCTCTATCATGGCGACCGCTTGGGCCTCGGCTTGG
GCTAGTAGCTTCTTTTAAACCCATTCCTAATTACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCT
CTGCTTITAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGA
ACGUCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTG
AACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACAATA
AACTTGGCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGCGCAGATGTGAAGTGTCTT
GCGGCTGGTCTTCGGTCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACTAAACTGTACTTCTCTTTG
CTCGAAAAGCGTGACGTTGCTGGTTGTGGAGGCTGCCTGTGTGGCATGTCGGCGACCGGTT
TGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAA
CAGACGCTTATTGGGTGCTTTTCCTGCTGTGGTGGGACGGACTGGTGAACCGTAGCTGTAC
TAGGCTTGGCGTTTGAACTGGCGGTGTGGTGCGAAGTAGGGTGTCTGTTCCGGCGCAAGCT
GLGGGTOGOGGCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAAGTTGTGTGCGCTTCGGCGCGCATCTCAA/

CO [ FE3(OOMYA1265-08.COI-5P| HQ708326) ;
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCCGGTATTGTAGGT
ACAACATTATCCCTTTTAATCCGAATGGAATTAGCACAACCTGGTAATCAAATTTTTATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACTGCTCACGCTTTTATCATGGTTTTCTTC
TTAGTTATGCCCGCATTAATTGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAGGT
GCTCCTGATATGGCATTTCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCCCCGGCAT
TATTATTATTAGTTTCTTCTGCTATTGTTGAATCTGGTGCTGGTACTGGTTGGACCGTTT
ATCCACCATTATCTAGTGTACAAGCACACTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCTATTTTTAG
TTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATTTA
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TAATATGAGAGCACCTGGTTTAAGTTTTCACAGATTACCCTTATTCGTTTGGTCTGTATT
AATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACCTTACCGGTATTAGCTGGAGCAATTACTATGTT
GTTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCGTTTTATGATCCATCAGGTGGAGGTGATCCAGT
ATTATATCAACATTTATT/

D8 XREREBEHFE

ITS FFH (OOMYA189-07.1TS| HQ643309) ,
CCACACCTAAAAACTTTCCACGTGAACCGTTTCAACCCAATAGTTGGGGGTCTTACTTGGC
GGCGGCTGCTGGCTTTATTGCTGGCGGCTACTGCTGGGCGAGCCCTATCAAAAGGCGAGCG
TTTGGGCTTCGGTCTGAGCTAGTAGCTTTTTTATTTTAAACCCTTTACTTAATACTGATTA
TACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTA
GGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCA
GTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGAAGTATGCCTG
TATCAGTGTCCGTACAACAAACTTGGCTTTCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGAGGAGATGC
CAGATGTGAAGTGTCTTGCGGTTGGTTTTCGGACCGACTGCGAGTCCTTTTAAATGTACTA
AACTGTACTTCTCTTTGCTCCAAAAGTGGTGGCATTGCTGGTTGTGGACGCTGCTATTGTA
GCGAGTTGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTAATGGAGAAATGCTCGATTCGTGGTAT
GGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGGTGATTTTCCTGCTGTGGCGTGATGGACT
GGTGAACCATGGCTCTTTAGCTTGGCATTTGAATCGGCTTTGCTGTTGCGAAGTAGAGTGG
CGGCTTCGGCTGCCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATGTTGTGTACTTCGGTATGCATCTC
AA/

COT IFH(OOMYA189-07.COI-5P| HQ708359) .
AATCATAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTGTTGTTGGT
ACAACATTTTCTCTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACCGCACATGCTTTTATTATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATAGGT
GCTCCGGATATGGCTTTTCCTCGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTGCCTCCTTCTT
TATTATTATTAGTTTCTTCAGCTATCGTTGAATCTGGGGCTGGTACTGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCTAGTGTTCAAGCACATTCAGGACCTTCTGTAGATTTAGCTATTTTTAG
TTTACATTTATCAGGTATTTCTTCTTTATTAGGTGCTATTAATTTTATTTCAACAATTTA
TAATATGAGAGCTCCTGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTATGGTCTATATT
AATTACTGCATTTCTTTTATTATTAACTTTACCTGTACTAGCTGGGGCAATTACTATGTT
ACTAACTGATAGAAATTTAAATACTTCATTTTATGATCCATCAGGTGGAGGTGATCCAGT
ATTATATCAACATTTATT/

D9 HBHEEFE

ITS IFHI(OOMYA246-07.1TS| HQ643339) .
CCACACCTAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAAAACCCTTAGTTGGGGGCTTCTGTTCG
GCTGGCTTCGGCTGGCTGGGCGGCGGCTCTATCATGGCGAGCGCTTGAGCCTTCGGGTCTG
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AGCTAGTAGCCCACTTTTTAAACCCATTCCTAAATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAG
TCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCAGTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGA
AGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAATTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTT
TGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTGGGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACAT
CAAACTTGCCTCCCTTCCTTCCGTGTAGTCGGTGGATGGGGACGTGCAGACGTGAAGTGTC
TTGCGATTGGTCTTCGGGCCGGCTGCGAGTCCTTTGAAATGTACAGAACTH( sTACTTCTCTT
TGCTCGAAAAGCATGACGTTGTTGGTTGTGGAGGCTGCCCGTGTGGCCAGTCGGLCGACCGG
TTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTGTTCGATTCGCGGTATGGTTAGCTTCGGCTG
AACAAYGCGCTTATTGGATGCTTTTTCTGCTGTGGCGGTAATGACTGGTGAACCGTAGCT
AGAGTGGCGGTTCGGCGCAA
'GGCGGCTTCGGCTGCTGGCA

GTGCAGGGCTTGGCTTTTG
GCTGGGCTGTCGAGGGTCG
TCTCAA,

CO1 FHMOOMYA246-07.COI-5P | HQT70 54
AATCATAAAGATATTGGAACTTTATL
ACAACCTTATCTCTTTTAATTAG
GGTAATCATCAATTATAT/
TTAGTTATGCCTGCTTTAA
GCTCCAGATATGGCATTTC
TATTATTATTAGTTTCATCS
ATCCACCTTTATCAAGTGTACAAGCACATITG
TTTACATTTAACAGGTATT T
TAATATGCGAGCTCCTGGT,
AATTARACALCTTITUTTLT
ATTAACTGATAGAAATT
GTTATATCAACATTTAT

AGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGT
GCACAACCAGGTAATCAAATTTTTATG
ACTGCACATGCTTTTATCATGGTTTTTTTT
[ TGTACCTTTAATGATAGGT
TTGGTTATTACCTCCGGCTT
[GGTACTGGTTGGACAGTTT
TTCTGTAGATTTAGCTATTTTTAG
"TAATTTTATTTCAACTATTTA
TTATTTGTTTGGTCTGTATT
sCTGGTGCAATTACTATGTT
ITCAGGCGGAGGTGATCCTGT

D.10 XEREFHA

ITS FFH(OOMYA1311-08.1TY :
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTATCAACAAGTAGTTGGGGGCCTGCTCTIGTG
TGGCTGTCTGTCGAGTCAAAGTCGGCGGCTGGCTGCTGTGTGGCGGGCTCTATCATGGCGA
TTGGTTTGGGTCCTCCTCGTGGGGAACTGGATCATGAGCCCACTTTTTAAACCCATTCTTAA
ATACTGAATATACTGTGGGGACGAAAGTCTCTGCTTTTAACTAGATAGCAACTTTCAGCA
GTGGATGTCTAGGCTCGCACATCGATGAAGAACGCTGCGAACTGCGATACGTAATGCGAA
TTGCAGGATTCAGTGAGTCATCGAAATTTTGAACGCATATTGCACTTCCGGGTTAGTCCTG
GGAGTATGCCTGTATCAGTGTCCGTACATCAAACTTGGCTCTCTTCCTTCCGTGTAGICGG
TGGATGGAGACGCCAGACGTGAGGTGTCTTGCGGCGTGGCCTTCGGGCTGCCTGUGAGTCC
CTTGAAATGTACTGAACTGTACTTCTCTTTGCTCGAAAAGCGTGACGTTGTTGGTTIGIGG
AGGCTGCCTGTATGGCCAGTCGGCGACCGGTTTGTCTGCTGCGGCGTTTAATGGAGGAGTG
TTCGATTCGCGGTATGGTTGGCTTCGGCTGAACAATGCGCTTATTGGATGCTTTTCCTGCT

s TGGCGGTATGGCTGGTGAACCGTAGCTGTGTGAGGCTTGGCTTTTGAACCGGCGGTGTTG
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TTGCGAAGTAGGGTGGCGGCTTCGGCTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAACTCTGTGTTG
TCTCTGCGGCTTGCTGCGGAGGTGGCATCTCAA
CO[ FH(OOMYA1311-08.COI-5P| HQ708397) .

AATCATAAAGATATTGGAACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCTGGTATTGTTGGT
ACAACTTTATCACTTTTAATTAGAATGGAATTAGCACAACCAGGAAATCAAATTTTAATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTAGTTGTAACTGCACACGCTTTTATCATGGTTTTCTTT
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTTGTTCCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCTTTTCCTCGTATGAATAATATTAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCTT
TATTATTATTAGTTTCATCTGCTATTGTTGAATCTGGTGCTGGTACTGGTTGGACTGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGT! y TAGATTTAGCAATTTTTA
GTTTACATTTAACAGGTAT AATTTTATTTCAACTATTT
ATAATATGAGAGCCCCTGG TTATTTGTTTGGTCTGTAT
TAATTACAGCATTTCTTTTATTATTAACT AGCTGGTGCAATTACTATGT
TATTAACTGATAGAAATTTAAATAC, ATCCATCTGGTGGGGGTGATCCAG
TATTATATCAACATTTATT,

D11 THEBFH

ITS 51 (OOMYA2020-10.
CCACACCTAAAAAACTTTCCACGTGAACCGTAG ACCCTTTTATTGGGGGCTTCTGTC
TGGTCTGGCTTCGGCTGGATT( ) GCGACCGCTCTGAGCTTCGGC
CIGGAGCTAGTAGCCCACTT TGAACAAACTGTGGGGACG
AAAGTCTCTGCTTTTAACT ATGTCTAGGCTCGCACATCG
ATGAAGAACGCTGCGAACT GATTCAGTGAGTCATCGAA
ATTTTGAACGCATATTGC TGCCTGTATCAGTGTCCGT
ACATCAAACTTGGCTCCCT GGGATGCACAGACGTGAAG
TGICTTGUGACTGGLUT IO ATGTACAGAACTGTACTTC
TCTTTGCTCGAAAAGCGTT. CCTGTGCGGCAAGTCGGCGA
CCGGTTTGTTAACTGCGGCGT sGAGT S ATTCGCGGTATGGATGGCTTCG
GCTGAACTGACGCTTATTGAGTACTTTTCCTGCTGTGGTGGTACGAACTGGTGAACCGTAG
CIGIGTTTGGUCTTGGCTTTTGAACTGGCGATGTGGTGCGAAGTAGAGTGACGGTTGTTCCG
GCGCAAGCTGGAGTGACTGTCGAGGGTCGATCCATTTGGGAAATTTTGTGTCTGTGCGACT
TCGGTTGCGTGGGCATCTCAA,

COI FEH(OOMYA2020-10.COI-5P| HQ708410) .
AATCATAAAGATATTGGGACTTTATATTTAATTTTTAGTGCTTTTGCAGGTATTGTTGGT
ACAACATTATICTCTITITAATICGAATGGAATTAGLALAALCAGGTAATCAAATITITATG
GGAAATCATCAATTATATAATGTTGTTGTTACGGCACACGCATTTATAATGGTTTTCTTC
TTAGTTATGCCTGCTTTAATCGGTGGTTTTGGTAATTGGTTCGTTCCTTTAATGATTGGT
GCTCCAGATATGGCCTTCCCACGTATGAATAATATAAGTTTTTGGTTATTACCTCCAGCAT
TATTATTATTAGTTTCATCTGCAATTGTAGAATCTGGTGCAGGTACTGGTTGGACAGTTT
ATCCACCATTATCAAGTGTACAAGCCCACTCAGGACCTTCAGTAGATTTAGCAATTTTTAG
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TTTACATTTAACAGGTATTTCTTCATTATTAGGTGCAATTAATTTTATTTCAACTATATA
TAATATGAGAGCTCCAGGTTTAAGTTTTCATAGATTACCTTTATTTGTATGGTCTGTATT
AATTACAGCTTTTCTTTTATTATTAACATTACCTGTTTTAGCTGGTGCAATTACAATGTT

ATTAACAGATAGAAATTTAAATACTTCTTTTTATGATCCATCTGGTGGGGGTGATCCTGT
ATTATATCAACATCTATT/
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